Opis ramowego tematu badan

Informacje ogodlne

Instytut: Instytut Zootechniki Panstwowy Instytut Badawczy.

Temat badawczy: Analiza profilu mikroRNA w tkance wydzielniczej wymienia i leukocytach
krwi kéz mlecznych w ciezkim lub fagodnym przebiegu CAE vs. kozy niezakazone wirusem
SRLV.

Dyscyplina naukowa: zootechnika i rybactwo.

Imie i nazwisko potencjalnego promotora: dr hab. inz. Klaudia Pawlina-Tyszko, prof. IZ PIB.

Podstawowe informacje o temacie badawczym

Stypendium doktoranckie jest finansowane przez Narodowe Centrum Nauki z projektu OPUS
»Analizy omiczne i patofizjologiczne w tkance wydzielniczej wymienia i leukocytach krwi kéz
mlecznych w ciezkim lub tagodnym przebiegu CAE vs. kozy niezakazone wirusem SRLV”, o
numerze: 2025/59/B/NZ9/00800. Kierownik projektu: prof. dr hab. inz. Emilia Bagnicka
(Instytut Genetyki i Biotechnologii Zwierzat Polskiej Akademii Nauk).

Tematyka badan bedzie koncentrowac sie na profilowaniu mikroRNA u kéz mlecznych
naturalnie zakazonych lentiwirusami matych przezuwaczy (SRLV), ktére wywotujg zapalenie
stawow i mozgu kdz (ang. caprine arthritis-encephalitis, CAE). Badanie obejmie trzy grupy
zwierzat: kozy seronegatywne i klinicznie zdrowe (SRLV-SN), kozy seropozytywne z tagodnym
przebiegiem CAE (SRLV-SPM) oraz kozy seropozytywne z ciezkim przebiegiem choroby,
obejmujgcym wyniszczenie i/lub zaawansowang kulawizne (SRLV-SPE). Kluczowym
materiatem biologicznym bedg leukocyty krwi oraz komorki wydzielnicze gruczotu
mlekowego, reprezentujgce odpowiednio ogdlnoustrojowg i lokalng odpowiedz
immunologiczng wymienia. Hipoteza badawcza zaktada istnienie réznic w mechanizmach
patofizjologicznych w zalezno$ci od nasilenia choroby, a co za tym idzie, w odpowiedzi na
poziomie molekularnym, w tym réwniez sygnaturach regulatorowych sekwenciji
niekodujacych, takich jak mikroRNA. Celem czesci tematu badawczego do rozprawy
doktorskiej bedzie identyfikacja mikroRNA zwigzanych z nasileniem zakazenia SRLV oraz

okreslenie ich potencjalnej roli w regulacji odpornosci, patologii wymienia i progresji CAE.
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Giowne pytania badawcze

Temat badawczy bedzie odpowiadat na pytanie, czy zakazenie SRLV oraz stopien klinicznego
nasilenia CAE wigzg sie ze specyficznymi zmianami profilu mikroRNA u kéz mlecznych.
Pierwszym zagadnieniem bedzie ustalenie, czy kozy z ciezkim przebiegiem choroby wykazujg
silniejszg lub odmienng jakosciowo odpowiedZz miRNA niz kozy z tagodnym przebiegiem

i zwierzeta niezakazone. Drugie pytanie dotyczy réznic miedzy leukocytami krwi

a komérkami wydzielniczymi gruczotu mlekowego, czyli miedzy odpowiedzig
ogélnoustrojowg i lokalng. Kolejnym celem bedzie okreslenie, czy zmienione miRNA reguluja
geny zwigzane z odpowiedzig przeciwwirusowg, zapaleniem, funkcjg wymienia, przebudowa
tkanek i cechami produkcyjnymi. Badania obejma rowniez powigzania profilu miRNA

z tadunkiem wirusa, genotypem/podtypem SRLV i objawami klinicznymi CAE. Ostatecznie

oceniony zostanie potencjat wybranych miRNA jako markerdw progresji choroby.

Podstawowe metody/opis pracy

Badanie obejmie 45 kéz mlecznych pochodzacych z co najmniej pieciu stad, podzielonych na
trzy grupy: SRLV-SN, SRLV-SPM i SRLV-SPE, po 15 zwierzat w kazdej grupie. Zwierzeta
zostang wybrane po badaniu klinicznym i wykluczeniu istotnych czynnikéw zaktdcajacych,
takich jak inne infekcje lub choroby racic. Po eutanazji pobrane zostang prébki krwi oraz
komorki wydzielnicze gruczotu mlekowego, ktére postuzg do analizy mikroRNA. Catkowite
RNA zostanie wyizolowane, ocenione jakosciowo i ilo$ciowo, a nastepnie wykorzystane do
przygotowania bibliotek mikroRNA z uzyciem dedykowanego zestawu. Profil mikroRNA
zostanie oznaczony technologig NGS (Sekwencjonowanie Nastepnej Generacji). Analiza
bioinformatyczna obejmie identyfikacje sekwencji mikroRNA, analize réznicowej ekspres;ji,
predykcje gendéw docelowych i wzbogacenie szlakéw funkcjonalnych. Dziesie¢ wybranych
miRNA zostanie zwalidowanych metodg RT-gPCR, a wyniki zostang powigzane statystycznie

z grupa kliniczng, tadunkiem wirusa i genotypem SRLV.

Dodatkowe informacje

Kandydat powinien posiada¢ wyksztatcenie w zakresie biologii, biotechnologii,
bioinformatyki lub pokrewnych nauk przyrodniczych. Wymagana jest podstawowa wiedza

z zakresu biologii molekularnej i genetyki. Mile widziane bedzie doswiadczenie w pracy
laboratoryjnej, szczegdlnie w technikach takich jak izolacja kwaséw nukleinowych oraz
reakcje PCR i gPCR. Kandydat powinien wykazywac sie samodzielnoscig, umiejetnoscig pracy

w zespole, dobrg organizacjg pracy oraz rzetelnoscig. Wskazana jest réwniez znajomos¢
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jezyka angielskiego na poziomie umozliwiajgcym korzystanie z literatury naukowej

i przygotowywanie publikacji.

Stypendium doktoranckie: ok. 5800 zf brutto brutto miesiecznie przed oceng srodokresowg
(pierwsze 2 lata) i ok. 7200 zt brutto brutto miesiecznie po ocenie srodokresowej (ostatnie 2

lata) jest finansowane przez Narodowe Centrum Nauki (NCN).

Dane o potencjalnych wspétpracownikach

Praca doktorska bedzie wykonywana pod opieka dr hab. inz. Klaudii Pawliny-Tyszko,
prof. IZ PIB, specjalistki w zakresie biologii molekularnej, ze szczegélnym uwzglednieniem

matych, niekodujgcych RNA.

Jako ze tematyka pracy doktorskiej stanowi czes¢ wiekszego projektu pt. ,Analizy omiczne

i patofizjologiczne w tkance wydzielniczej wymienia i leukocytach krwi kéz mlecznych

w ciezkim lub tagodnym przebiegu CAE vs. kozy niezakazone wirusem SRLV”, badania, analiza
wynikéw i przygotowanie manuskryptéw beda prowadzone we wspédtpracy z pozostatymi
parterami w projekcie (Instytut Genetyki i Biotechnologii Zwierzat Polskiej Akademii Nauk

oraz Szkota Gtéwna Gospodarstwa Wiejskiego w Warszawie).
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